
 

 

ΑΝΑΛΥΤΙΚΟ ΒΙΟΓΡΑΦΙΚΟ ΣΗΜΕΙΩΜΑ 

ΔΡ. ΕΥΑΓΓΕΛΙΑΣ ΣΙΝΑΠΙΔΟΥ 

 

 

ΝΟΕΜΒΡΙΟΣ 2017 

  



[2] 
 

Πίνακας περιεχομένων 

1. Προσωπικά Στοιχεία .............................................................................................................. 3 

2. Εκπαίδευση ........................................................................................................................... 4 

2.1 Πανεπιστημιακή Εκπαίδευση .................................................................................................................. 4 

2.2 Μεταπτυχιακό Δίπλωμα Σπουδών (MSc.) ............................................................................................... 4 

2.3 Διδακτορικό Δίπλωμα Σπουδών (PhD.) ................................................................................................... 5 

2.4 Μεταπτυχιακό Δίπλωμα Σπουδών στη Διοίκηση Επιχειρήσεων (MBA) ................................................. 5 

3.  Επαγγελματική Εμπειρία ...................................................................................................... 6 

3.1 Ακαδημαϊκή Επαγγελματική Εμπειρία .................................................................................................... 6 

3.2 Ερευνητική Επαγγελματική Εμπειρία ................................................................................................... 10 

3.3  Μη Ακαδημαϊκή – Μη Ερευνητική Επαγγελματική Εμπειρία .............................................................. 13 

3.4 Συμμετοχή σε Ερευνητικά Προγράμματα ............................................................................................. 13 

3.4.1 Δράσεις COST ................................................................................................................................. 14 

3.5 Λοιπή Ακαδημαϊκή Δραστηριότητα ...................................................................................................... 15 

3.5.1 Συμμετοχή σε Διδακτορικές Διατριβές .......................................................................................... 15 

3.5.2 Συμμετοχή σε Μεταπτυχιακές Διατριβές ....................................................................................... 15 

3.5.3 Επιβλέπουσα σε Προπτυχιακές Διατριβές ..................................................................................... 15 

3.5.4 Άλλη Ακαδημαϊκή Δραστηριότητα ................................................................................................. 17 

4. Προσόντα ............................................................................................................................. 18 

4.1 Ερευνητικά Προσόντα ........................................................................................................................... 18 

4.2 Γνώσεις Υπολογιστή .............................................................................................................................. 18 

4.3 Ξένες Γλώσσες ....................................................................................................................................... 19 

4.4 Κριτής σε Διεθνή Περιοδικά .................................................................................................................. 19 

4.5 Μέλος Επιστημονικών Εταιρειών ......................................................................................................... 19 

5. Δημοσιεύσεις – Ανακοινώσεις ............................................................................................ 20 

5.1 Μεταπτυχιακή διατριβή ........................................................................................................................ 20 

5.2 Διδακτορική διατριβή ............................................................................................................................ 20 

5.3 Δημοσιεύσεις σε περιοδικά με κριτές................................................................................................... 21 

5.4 Κεφάλαια σε βιβλία μετά από κρίση .................................................................................................... 22 

5.5 Μεταφράσεις βιβλίων ........................................................................................................................... 23 

5.6 Ανακοινώσεις σε συνέδρια ................................................................................................................... 23 

5.7 Αναφορές στο δημοσιευμένο έργο ....................................................................................................... 24 

 

  



[3] 
 

1. Προσωπικά Στοιχεία 

Ονοματεπώνυμο : Ευαγγελία Σιναπίδου 

Ημερομηνία Γέννησης (Τόπος) : 06-09-1973 (Διδυμότειχο-Έβρου) 

Οικογενειακή Κατάσταση : Έγγαμη (τέκνα: 1) 

Τηλέφωνα επικοινωνίας : 25520-41180 (εργασίας), 6448402603 (κινητό)  

Διεύθυνση : Αθ. Πανταζίδου 193, 682 00, Ορεστιάδα 

Διεύθυνση ηλεκτρονικού ταχυδρομείου : esinapid@agro.duth.gr; sineva01@hotmail.com 
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2. Εκπαίδευση 

2.1 Πανεπιστημιακή Εκπαίδευση 

Οκτώβριος 1991- 

Σεπτέμβριος 1995  

ΤΜΗΜΑ ΓΕΩΠΟΝΙΑΣ –  

ΑΡΙΣΤΟΤΕΛΕΙΟ ΠΑΝΕΠΙΣΤΗΜΙΟ ΘΕΣΣΑΛΟΝΙΚΗΣ 

Κατεύθυνση: Φυτική Παραγωγή 

Ορκωμοσία Ιούλιος 1996: Βαθμός πτυχίου 8,39  

[Αντίγραφο πτυχίου (1)] 

Ολοκλήρωση σπουδών (συγκέντρωση απαραίτητων διδακτικών μονάδων, 

εκπόνηση άσκησης και συγγραφή διπλωματικής εργασίας) σε 4 

ακαδημαϊκά έτη (1995), ένα χρόνο νωρίτερα από την προβλεπόμενη 

διάρκεια σπουδών, ενώ ταυτόχρονα εξετάστηκα επιτυχώς σε περισσότερα 

(κατά 9 διδακτικές μονάδες) μαθήματα από τα αναγκαία για την απόκτηση 

του πτυχίου 

[Αναλυτική Βαθμολογία – Βεβαίωση Πρύτανη (2)] 

Πρώτη υπότροφος του ΙΚΥ για το 1ο, 2ο, 3ο, 4ο έτος σπουδών και απονομή 

βραβείου επίδοσης από το ΙΚΥ για το 5ο έτος σπουδών 

[Βεβαίωση Γραμματείας Τμήματος Γεωπονίας (3)] 

Υποτροφία από τον Ροταριανό Όμιλο Θεσσαλονίκης ως μία από τους 

τέσσερεις καλύτερους φοιτητές του ΑΠΘ το 1996 

2.2 Μεταπτυχιακό Δίπλωμα Σπουδών (MSc.) 

Οκτώβριος 1995- 

Οκτώβριος 1996 

WYE COLLEGE –Department Of Biochemistry and Biological Sciences – 

UNIVERSITY OF LONDON, UK 

Αντικείμενο: Βιοτεχνολογία Φυτών (Plant Biotechnology) 

[Μεταπτυχιακός Τίτλος Σπουδών-Αναγνώριση από το ΔΙΚΑΤΣΑ (4)] 

Μαθήματα: Μοριακή Βιολογία Ι και ΙΙ, Βελτίωση Φυτών, Ιστοκαλλιέργεια, 

Ιολογία, Μοριακές Σχέσεις Φυτών-Μικροοργανισμών, Στατιστική 

Τίτλος Μεταπτυχιακής Διατριβής: Sequencing analysis of cDNA clones co-

segregating with the RPP1 gene cluster of Arabidopsis thaliana  

(Ανάλυση της αλληλουχίας κλόνων cDNA που συγκληρονομούνται με την 

ομάδα γονιδίων του γονιδιακού τόπου RPP1 του φυτού Arabidopsis 

thaliana) 

[Μεταπτυχιακή Διατριβή (5.1)] 
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2.3 Διδακτορικό Δίπλωμα Σπουδών (PhD.) 

Οκτώβριος 1996- 

Φεβρουάριος 2000 

IMPERIAL COLLEGE OF BIOTECHNOLOGY, SCIENCE AND MEDICINE AT WYE 

– UNIVERSITY OF LONDON, UK 

Αντικείμενο: Μοριακή Παθολογία Φυτών (Molecular Plant Pathology) 

[Βεβαίωση επιτυχούς εξέτασης (6)] [Διδακτορικός τίτλος σπουδών – Αναγνώριση 

από το ΔΙΚΑΤΣΑ (6.1)] 

Χρηματοδότηση: Η διδακτορική έρευνα χρηματοδοτήθηκε από υποτροφία 

Marie Curie της Ευρωπαϊκής Ένωσης (αριθμός συμβολαίου 

FMBICT961783) 

[Έντυπο (7)] 

Τίτλος Διδακτορικής Διατριβής: The genetic and molecular dissection of the 

RPP2 locus of the Arabidopsis thaliana accession Columbia that confers 

resistance to the Peronospora parasitica isolate Cala2  

(Γενετική και μοριακή ανάλυση του γενετικού τόπου RPP2  του φυτού 

Arabidopsis thaliana του οικότυπου Columbia που προσδίδει αντοχή στην 

απομόνωση Cala2 του μύκητα Peronospora parasitica) 

[Διδακτορική Διατριβή (5.2)] 

2.4 Μεταπτυχιακό Δίπλωμα Σπουδών στη Διοίκηση Επιχειρήσεων (MBA) 

Οκτώβριος 2006- 

Νοέμβριος 2008 

ΔΙΑΤΜΗΜΑΤΙΚΟ ΜΕΤΑΠΤΥΧΙΑΚΟ ΠΡΟΓΡΑΜΜΑ –  

ΠΑΝΕΠΙΣΤΗΜΙΟ ΜΑΚΕΔΟΝΙΑΣ 

Μαθήματα: Αρχές οικονομικής θεωρίας και πολιτικής, Διοικητικό 

μάρκετινγκ, Μεθοδολογία έρευνας, Ποσοτική ανάλυση επιχειρησιακών 

αποφάσεων, Διοίκηση υπηρεσιών, Ηγεσία- επικοινωνία και δημόσιες 

σχέσεις, Διοίκηση ανθρώπινων πόρων, Διοίκηση λειτουργιών, Διοικητική 

λογιστική, Χρηματοοικονομική διοίκηση, Σύστημα υποστήριξης λήψης 

αποφάσεων, Στρατηγική διοίκηση, Διοίκηση ολικής ποιότητας, Οργάνωση 

και διοίκηση έργων, Πληροφοριακά συστήματα διοίκησης/ Ηλεκτρονικό 

εμπόριο 

[Τίτλος Μεταπτυχιακών Σπουδών (8)] 

Τίτλος Διπλωματικής Εργασίας: Σύγκριση Μεθοδολογιών Ηλεκτρονικής 

Εκπαίδευσης(E-learning) 

[Αναλυτική Βαθμολογία (9)] 
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3.  Επαγγελματική Εμπειρία 

3.1 Ακαδημαϊκή Επαγγελματική Εμπειρία 

Οκτώβριος 2000- 

Φεβρουάριος 2002 

ΔΗΜΟΚΡΙΤΕΙΟ ΠΑΝΕΠΙΣΤΗΜΙΟ ΘΡΑΚΗΣ – 

ΤΜΗΜΑ ΜΟΡΙΑΚΗΣ ΒΙΟΛΟΓΙΑΣ ΚΑΙ ΓΕΝΕΤΙΚΗΣ (Αλεξανδρούπολη) 

ΤΜΗΜΑ ΑΓΡΟΤΙΚΗΣ ΑΝΑΠΤΥΞΗΣ (Ορεστιάδα) 

Διδασκαλία μαθημάτων με σύμβαση (ΠΔ407/80) στη βαθμίδα του 

Επίκουρου Καθηγητή με πλήρη απασχόληση 

[Βεβαιώσεις (10), (11)] 

«Γενική Βιολογία» (θεωρία, ασκήσεις): 6 ώρες/εβδομάδα  

Τμήμα Μοριακής Βιολογίας και Γενετικής: Οκτώβριος 2000 - Φεβρουάριος 

2001, Σεπτέμβριος 2001 – Φεβρουάριος 2002 

«Γενική Βιολογία ΙΙ» (θεωρία, ασκήσεις): 6 ώρες/εβδομάδα  

Τμήμα Μοριακής Βιολογίας και Γενετικής: Φεβρουάριος 2001 - 

Σεπτέμβριος 2001 

«Γενική Φυτοπαθολογία» (θεωρία, ασκήσεις): 5 ώρες/εβδομάδα 

Τμήμα Αγροτικής Ανάπτυξης: Φεβρουάριος 2001 - Σεπτέμβριος 2001 

«Γενική Βιοχημεία» (θεωρία, ασκήσεις): 7 ώρες/εβδομάδα 

Τμήμα Αγροτικής Ανάπτυξης: Σεπτέμβριος 2001 – Φεβρουάριος 2002 

«Οικολογία» (θεωρία, ασκήσεις): 4 ώρες/εβδομάδα  

Τμήμα Μοριακής Βιολογίας και Γενετικής: Σεπτέμβριος 2001 – 

Φεβρουάριος 2002 

Ιούνιος 2010 –  
σήμερα 
 
 
Ιούνιος 2010 – 
Σεπτέμβριος 2014 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

ΔΗΜΟΚΡΙΤΕΙΟ ΠΑΝΕΠΙΣΤΗΜΙΟ ΘΡΑΚΗΣ – 

ΤΜΗΜΑ ΑΓΡΟΤΙΚΗΣ ΑΝΑΠΤΥΞΗΣ (Ορεστιάδα) 

Διορίστηκα σε οργανική θέση ΔΕΠ της βαθμίδας Λέκτορα με θητεία στο 

γνωστικό αντικείμενο «Βιοτεχνολογία της Φυτοπροστασίας» με την αριθ. 

Α6591/15.5.2009 Πρυτανική Πράξη (ΦΕΚ 479/8.6.2010) και ανάλαβα 

καθήκοντα στις 14.6.2010 

[ΦΕΚ διορισμού (12), Ανάληψη καθηκόντων (12.1)] 

Κατά την περίοδο αυτή δίδαξα τα μαθήματα: 

Ακαδημαϊκό έτος 2010-2011 

Χειμερινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Ασθένειες Λαχανοκομικών και Καλλωπιστικών Φυτών»: 3 ώρες 

διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία 

(αυτοδύναμη διδασκαλία) 
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«Ασθένειες Δενδρωδών και Αμπέλου»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες 

εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Γενετικά Τροποποιημένα Φυτά & Βιοτεχνολογία και Περιβάλλον»: 3 

ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (συνδιδασκαλία) 

Χειμερινό Εξάμηνο Μεταπτυχιακό Επίπεδο 

«Σύγχρονες Τάσεις στη Φυτοπροστασία»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία 

(συνδιδασκαλία) 

Εαρινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Γενική Φυτοπαθολογία»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών 

ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Γενική Ιολογία»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη 

διδασκαλία) 

«Γενετική»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες ασκήσεων εβδομαδιαία 

(συνδιδασκαλία) 

Ακαδημαϊκό έτος 2011-2012 

Χειμερινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Γενική Φυτοπαθολογία»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών 

ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Ασθένειες Δενδρωδών και Αμπέλου»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες 

εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Μοριακές αλληλεπιδράσεις φυτών-μικροοργανισμών»: 3 ώρες 

διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Γενετικά Τροποποιημένα Φυτά & Βιοτεχνολογία και Περιβάλλον»: 3 

ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (συνδιδασκαλία) 

Χειμερινό Εξάμηνο Μεταπτυχιακό Επίπεδο 

«Σύγχρονες Τάσεις στη Φυτοπροστασία»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία 

(συνδιδασκαλία) 

Εαρινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Ασθένειες Λαχανοκομικών και Καλλωπιστικών Φυτών»: 3 ώρες 

διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία 

(αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Μοριακή Βιολογία»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη 

διδασκαλία) 

Ακαδημαϊκό έτος 2012-2013 

Χειμερινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 
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Οκτώβριος 2014 – 
σήμερα  

«Γενική Φυτοπαθολογία»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών 

ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Ασθένειες Δενδρωδών και Αμπέλου»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες 

εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Μοριακές αλληλεπιδράσεις φυτών-μικροοργανισμών»: 3 ώρες 

διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

Χειμερινό Εξάμηνο Μεταπτυχιακό Επίπεδο 

«Σύγχρονες Τάσεις στη Φυτοπροστασία»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία 

(συνδιδασκαλία) 

Εαρινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Ασθένειες Λαχανοκομικών και Καλλωπιστικών Φυτών»: 3 ώρες 

διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία 

(αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Μοριακή Βιολογία»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη 

διδασκαλία) 

Ακαδημαϊκό έτος 2013-2014 

Χειμερινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Γενική Φυτοπαθολογία»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών 

ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Ασθένειες Δενδρωδών και Αμπέλου»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες 

εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Μοριακές αλληλεπιδράσεις φυτών-μικροοργανισμών»: 3 ώρες 

διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Μοριακή Ανάλυση Φυτών»: 3 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία 

(συνδιδασκαλία) – Ανάθεση από το Τμήμα Δασολογίας και Διαχείρισης 

Περιβάλλοντος και Φυσικών Πόρων (ΔΠΘ)  

Χειμερινό Εξάμηνο Μεταπτυχιακό Επίπεδο 

«Σύγχρονες Τάσεις στη Φυτοπροστασία», 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία 

(συνδιδασκαλία) 

Διορίστηκα σε θέση ΔΕΠ της βαθμίδας του Επίκουρου Καθηγητή με 

θητεία στο γνωστικό αντικείμενο «Βιοτεχνολογία της Φυτοπροστασίας» 

με την αριθ. Α6720ΠΕ/5.9.2014 Πρυτανική Πράξη (ΦΕΚ 1322/3.10.2014)  

[ΦΕΚ διορισμού (13)] 

Κατά την περίοδο αυτή δίδαξα τα μαθήματα: 

Ακαδημαϊκό έτος 2013-2014 
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Εαρινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Ασθένειες Λαχανοκομικών και Καλλωπιστικών Φυτών»: 3 ώρες 

διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία 

(αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Μοριακή Βιολογία»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη 

διδασκαλία) 

Ακαδημαϊκό έτος 2014-2015 

Χειμερινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Γενική Φυτοπαθολογία»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών 

ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Ασθένειες Δενδρωδών και Αμπέλου»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες 

εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Μοριακές αλληλεπιδράσεις φυτών-μικροοργανισμών»: 3 ώρες 

διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

Εαρινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Ασθένειες Λαχανοκομικών και Καλλωπιστικών Φυτών»: 3 ώρες 

διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία 

(αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Μοριακή Βιολογία»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη 

διδασκαλία) 

«Γενετική»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες ασκήσεων εβδομαδιαία 

(συνδιδασκαλία) 

 Εαρινό Εξάμηνο Μεταπτυχιακό Επίπεδο 

«Βιοτεχνολογία Φυτών»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη 

διδασκαλία) 

Ακαδημαϊκό έτος 2015-2016 

Χειμερινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Γενική Φυτοπαθολογία»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών 

ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Γενετικά Τροποποιημένα Φυτά & Βιοτεχνολογία και Περιβάλλον»: 3 

ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (συνδιδασκαλία)  

«Μοριακές αλληλεπιδράσεις φυτών-μικροοργανισμών»: 3 ώρες 

διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

Εαρινό Εξάμηνο  

Δε δίδαξα κανένα μάθημα λόγω απουσίας σε άδεια κύησης 



[10] 
 

Ακαδημαϊκό έτος 2016-2017 

Χειμερινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Γενική Φυτοπαθολογία»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών 

ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Ασθένειες Δενδρωδών και Αμπέλου»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες 

εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία (συνδιδασκαλία)  

«Μοριακές αλληλεπιδράσεις φυτών-μικροοργανισμών»: 3 ώρες 

διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Γενετικά Τροποποιημένα Φυτά & Βιοτεχνολογία και Περιβάλλον»: 3 

ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (συνδιδασκαλία) 

Εαρινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Γενετική»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες ασκήσεων εβδομαδιαία 

(συνδιδασκαλία) 

«Φυσιολογία Φυτών»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες ασκήσεων 

εβδομαδιαία (συνδιδασκαλία) 

 Εαρινό Εξάμηνο Μεταπτυχιακό Επίπεδο 

«Βιοτεχνολογία Φυτών»: 4 ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη 

διδασκαλία) 

Ακαδημαϊκό έτος 2017-2018 

Χειμερινό Εξάμηνο Προπτυχιακό Επίπεδο 

«Γενική Φυτοπαθολογία»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες εργαστηριακών 

ασκήσεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία)  

«Ασθένειες Δενδρωδών και Αμπέλου»: 3 ώρες διαλέξεων και 2 ώρες 

εργαστηριακών ασκήσεων εβδομαδιαία (συνδιδασκαλία)  

«Μοριακές αλληλεπιδράσεις φυτών-μικροοργανισμών»: 3 ώρες 

διαλέξεων εβδομαδιαία (αυτοδύναμη διδασκαλία) 

«Γενετικά Τροποποιημένα Φυτά & Βιοτεχνολογία και Περιβάλλον»: 3 

ώρες διαλέξεων εβδομαδιαία (συνδιδασκαλία) 

3.2 Ερευνητική Επαγγελματική Εμπειρία 

Μάρτιος 2000- 

Σεπτέμβριος 2000 

ΓΕΩΡΓΙΚΟ ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΟ ΚΕΝΤΡΟ – HORTICULTURE RESEARCH 

INTERNATIONAL (HRI), Wellesbourne, Warwick, UK 

Επιστημονικός συνεργάτης με αντικείμενο Μοριακή Παθολογία Φυτών 
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Ασχολήθηκα με την απομόνωση και τον χαρακτηρισμό γονιδίων αντοχής 

του φυτού Arabidopsis thaliana στον ωομύκητα Peronospora parasitica 

[Βεβαίωση Group Leader (14)] 

Ιούνιος 2007 – 
Ιούνιος 2010 

ΕΘΝΙΚΟ ΙΔΡΥΜΑ ΑΓΡΟΤΙΚΗΣ ΕΡΕΥΝΑΣ (ΕΘ.Ι.ΑΓ.Ε.) – ΙΝΣΤΙΤΟΥΤΟ 

ΠΡΟΣΤΑΣΙΑΣ ΦΥΤΩΝ ΘΕΣΣΑΛΟΝΙΚΗΣ 

Δόκιμη Ερευνήτρια με αντικείμενο «Φυτοποραστασία – Μυκητολογία» 

[Πράξη Διορισμού (15)] 

Ασχολήθηκα με την αναγνώριση προσβολών από ασθένειες των φυτών, 

την οργάνωση του εργαστηρίου της Φυτοπαθολογίας, τον έλεγχο 

δραστικότητας μυκητοκτόνων φυτοφαρμάκων και προγράμματα 

ψεκασμών για την αντιμετώπιση του περονόσπορου στην πατάτα στο νομό 

Δράμας 

Μάρτιος 2008 – 
Απρίλιος 2008 

ΠΑΝΕΠΙΣΤΗΜΙΟ IMPERIAL – IMPERIAL UNIVERSITY, UK 

Συνεργασία με την ερευνητική ομάδα του Prof. John Mansfield 

[Επιστολή του επιστημονικά υπεύθυνου (16)] 

Συμμετείχα στην προσπάθεια χαρτογράφησης και απομόνωσης του 

γονιδίου από το φυτό Arabidopsis thaliana που παίζει ρόλο στην αντίδραση 

κατά την εισβολή του βακτηρίου Pseudomonas syringae. Για το σκοπό αυτό 

χρησιμοποιήθηκαν καθαρές σειρές (inbred lines) από τη διασταύρωση 

ανάμεσα στην ποικιλία Nd-1 (ανθεκτικός τύπος) και Ws-3 (ευαίσθητος 

τύπος). Με βάση τα φαινοτυπικά και γενοτυπικά δεδομένα, καθώς επίσης 

και τις καμπύλες ανάπτυξης των βακτηρίων, ο υπεύθυνος γονιδιακός τόπος 

φαίνεται πιθανότερο να εντοπίζεται στο χρωμόσωμα 4. Αντίθετα, 

αντίστοιχα δεδομένα από καθαρές σειρές από τη διασταύρωση ανάμεσα 

στις ποικιλίες Nd-1 και Col-0 υποδεικνύουν μάλλον ότι ο έλεγχος της 

αντίδρασης στο παθογόνο δεν οφείλεται σε ποιοτικά, αλλά ποσοτικά 

γονίδια (QTL), οπότε ο εντοπισμός τους είναι πιο δύσκολος. Επιπλέον, για 

τον εντοπισμό άλλων γονιδίων που συμμετέχουν στη διαδικασία 

αντίδρασης του φυτού στο συγκεκριμένο παθογόνο, αναζητήθηκαν 

ευπαθή φυτά ανάμεσα σε σειρές μεταλλαγμένων φυτών από την 

ανθεκτική ποικιλία Nd-1, οι οποίες προήλθαν από χημική επεξεργασία 

(EMS mutants) που συνήθως προκαλεί μεταλλάξεις της τάξης του ενός ή 

λίγων μόνων αμινοξέων (point mutations). Στα φυτά που προέκυψαν από 

αυτή τη διαδικασία (screening) έγινε περαιτέρω έλεγχος για τη διατήρηση 

του ασθενούς φαινότυπου στις επόμενες γενιές, καθώς και διασταύρωση 

με την ανθεκτική ποικιλία για τη δημιουργία πληθυσμών που θα 

χρησιμοποιηθούν στην χαρτογράφηση των πιθανών γονιδίων. Μέσα από 

τη συνεργασία αυτή, είχα την ευκαιρία να συμμετέχω σε όλα τα στάδια του 
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ελέγχου των φυτών, καθώς επίσης και σε διασταυρώσεις μεταξύ των 

φυτών. 

Μάιος 2008 – 

Σεπτέμβριος 2008 

ΓΕΩΡΓΙΚΟ ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΟ ΚΕΝΤΡΟ – HORTICULTURE RESEARCH 

INTERNATIONAL (HRI) – Warwick, UK 

Συνεργασία με την ερευνητική ομάδα του Prof. Jim Beynon 

[Επιστολή του επιστημονικά υπεύθυνου (17)] 

Ξεκινώντας από παγωμένα σπόρια 8 φυλών του μύκητα Hyaloperonospora 

parasitica έκανα έλεγχο σε διαφορετικές ποικιλίες του φυτού Arabidopsis 

thaliana, καθώς και αλληλούχηση ενός γονιδίου προκείμενου να 

επιβεβαιώσω την ταυτότητα κάθε φυλής. Στη συνέχεια έφτιαξα παγωμένα 

και ξερά αποθέματα (stock) για μελλοντική χρήση. Από τις 8 φυλές 

προέκυψαν με συνδυασμό 6 διαφορετικές διασταυρώσεις (πρώτη γενιά, 

F1), ενώ σπόρια από όλες τις φυλές συγκομίστηκαν από φυτικό ιστό για την 

παραγωγή υψηλής ποιότητας DNA για την παραγωγή βιβλιοθήκης (DNA 

library). Μία από τις διασταυρώσεις του μύκητα καλλιεργήθηκε περαιτέρω 

για την παραγωγή σπορίων δεύτερης γενιάς (F2) με σκοπό τη 

χαρτογράφηση και απομόνωση γονίδιων από το παθογόνο που 

συμμετέχουν στη διαδικασία προσβολής του φυτού από το παθογόνο. 

Πρέπει να τονιστεί ότι η ομάδα του prof.Beynon είναι η πρώτη στον κόσμο 

που απομόνωσε δύο τέτοια γονίδια από το παθογόνο H.parasitica. 

Επιπλέον πειράματα σχεδιάζονται από την ερευνητική ομάδα του 

prof.Beynon και για την απομόνωση νέων γονιδίων αντοχής από την 

πλευρά του φυτού, όπου λαμβάνουν χώρα διάφορες δραστηριότητες σε 

δύο από τις οποίες πήρα μέρος ελέγχοντας πληθυσμούς χαρτογράφησης 

(mapping populations), δηλαδή καθαρές σειρές φυτών που προέκυψαν 

από διασταύρωση ενός ανθεκτικού με ένα ευαίσθητο φυτό σε κάποια 

φυλή του παθογόνου. Στη μία από τις δύο εργασίες (project) η περιοχή του 

γονιδιώματος, όπου τελικά εντοπίζεται ο γονιδιακός τόπος που είναι 

υπεύθυνος για τον φαινότυπο της αντοχής φαίνεται να περιέχει ένα μόνο 

γονίδιο που φέρει μοτίβα που απαντώνται σε πρωτεΐνες με παρόμοια 

δράση. Τέλος, γονίδια που είχαν απομονωθεί στο παρελθόν 

ενσωματώνονται σε φορείς που μπορούν να φανερώσουν τη δράση τους 

για παράδειγμα με τη χρήση πρωτεϊνών που όταν εκφράζονται αποδίδουν 

ένα συγκεκριμένο χρώμα το οποίο στη συνέχεια εντοπίζεται στα διάφορα 

οργανίδια του κυττάρου με τη χρήση ενός μικροσκοπίου με τον κατάλληλο 

εξοπλισμό. Είχα την ευκαιρία να συμμετέχω σε όλη αυτή τη διαδικασία, 

καθώς επίσης και σε πειράματα που αποδεικνύουν την αλληλεπίδραση 

δύο πρωτεϊνών είτε μέσω του ταυτόχρονου βομβαρδισμού τους σε φύλλα 

του Arabidopsis με τη μέθοδο biolistics, είτε με τη χρήση του συστήματος 

Y2H (yeast two hybrid). 
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3.3  Μη Ακαδημαϊκή – Μη Ερευνητική Επαγγελματική Εμπειρία 

Ιανουάριος 2002 – 

Ιούνιος 2007 

ΔΗΜΟΣ ΘΕΣΣΑΛΟΝΙΚΗΣ – ΔΙΕΥΘΥΝΣΗ ΠΕΡΙΒΑΛΛΟΝΤΟΣ ΚΑΙ ΠΡΑΣΙΝΟΥ 

Διορίστηκα σε κενή οργανική θέση του κλάδου ΠΕ-Γεωπόνων σύμφωνα με 

τις διατάξεις των άρθρων 21, 22, 23 του Ν.1188/81 και τον πίνακα 

διοριστέων του Α.Σ.Ε.Π. (Φ.Ε.Κ. 394/24-9-2001 τ. προκηρύξεων του ΑΣΕΠ) 

[Πιστοποιητικό (18)] 

Αρχικά στο Τμήμα Κατασκευών ασχολήθηκα με τον σχεδιασμό και την 

κατασκευή νέων πάρκων του Δήμου, καθώς και την εκτέλεση διαγωνισμών 

για την προμήθεια εργαλείων και υλικών. Στη συνέχεια, στο Τμήμα 

Συντήρησης Πάρκων ασχολήθηκα με την οργάνωση και την επίβλεψη 

εργασιών για τη διατήρηση της καλής κατάστασης των πάρκων και 

νησίδων της πόλης, καθώς και την οργάνωση εκδηλώσεων για την 

προβολή του έργου της Διεύθυνσης και την προσέλκυση του 

ενδιαφέροντος των δημοτών. Επίσης, είχα αναλάβει τον έλεγχο και 

καθοδήγηση ορισμένων εργασιών που γινόταν από εργολαβικές εταιρείες 

(π.χ. Συντήρηση Πάρκων και Νησίδων Τούμπας, Ανάπλαση του 

περιβάλλοντος χώρου του Λευκού Πύργου). Τέλος, εκπόνησα μελέτη για 

τη λειτουργία λαϊκής αγοράς βιολογικών προϊόντων στο Δήμο 

Θεσσαλονίκης 

3.4 Συμμετοχή σε Ερευνητικά Προγράμματα 

1997 – 2000 Πρόγραμμα: Marie-Curie Training and Mobility Research programme 

Επιστημονικός υπεύθυνος: Ε. Σιναπίδου 

Φορέας Χρηματοδότησης: Ευρωπαϊκή Επιτροπή 

Τίτλος: “GENETIC AND MOLECULAR DISSECTION OF THE RPP2 LOCUS OF 

THE ARABIDOPSIS THALIANA ACCESSION COLUMBIA THAT CONFERS 

RESISTANCE TO THE PERONOSPORA PARASITICA ISOLATE CALA2” 

Πρόγραμμα για τη διενέργεια  έρευνας στα πλαίσια της διδακτορικής μου 

διατριβής 

[Έντυπο (7)] 

2008 – 2010 Πρόγραμμα: ΜΟΧΛΟΣ 

Επιστημονικός υπεύθυνος: Δρ. Σ. Βυζαντινόπουλος, Ερευνητής Α’ του 

ΕΘΙΑΓΕ, Ινστιτούτο Προστασίας Φυτών Θεσσαλονίκης 

Φορέας Χρηματοδότησης: Ευρωπαϊκή Επιτροπή και Εθνικοί Πόροι 

Τίτλος έργου: «Αναβάθμιση εξοπλισμού και παρεχόμενων υπηρεσιών στον 

αγροτικό τομέα – Βελτίωση και αναβάθμιση ερευνητικών μονάδων του 



[14] 
 

ΕΘ.Ι.ΑΓ.Ε.» 

[Βεβαίωση του Ε.Υ. (19)] 

2011-2014 Πρόγραμμα: ΣΥΝΕΡΓΑΣΙΑ 2009 - ΕΣΠΑ 2007-2013, Επιχειρησιακό 

Πρόγραμμα Διά Βίου Μάθηση και Εκπαίδευση (ΚΕ 80909) 

Επιστημονικός υπεύθυνος: Ι. Τοκατλίδης, Καθηγητής του ΔΠΘ, Τμήμα 

Αγροτικής Ανάπτυξης 

Φορέας Χρηματοδότησης: Ευρωπαϊκή Επιτροπή και Εθνικοί Πόροι 

Τίτλος: «Αξιολόγηση σειρών και υβριδίων στο καλαμπόκι για αντοχή στην 

ξηρασία» 

Θέση στο πρόγραμμα: Μέλος της Κύριας Ερευνητικής Ομάδας 

[Συμβάσεις (20)] 

2012-2015 Πρόγραμμα: ΘΑΛΗΣ - ΕΣΠΑ 2007-2013, Επιχειρησιακό Πρόγραμμα Διά 

Βίου Μάθηση και Εκπαίδευση (ΚΕ 81011)  

Επιστημονικός υπεύθυνος: Ι. Τοκατλίδης, Καθηγητής του ΔΠΘ, Τμήμα 

Αγροτικής Ανάπτυξης 

Φορέας Χρηματοδότησης: Ευρωπαϊκή Επιτροπή και Εθνικοί Πόροι 

Τίτλος: «Επιλογή για απόδοση και αντοχή σε ιώσεις και αδρομυκώσεις σε 

παραδοσιακούς πληθυσμούς φακής» 

Θέση στο πρόγραμμα: Μέλος της Κύριας Ερευνητικής Ομάδας 

3.4.1 Δράσεις COST 

2013 – 2017 FA1206 Strigolactones: biological roles and applications (Στριγκολακτόνες: 

Βιολογικός ρόλος και εφαρμογές) 

Μέλος της επιτροπής διαχείρισης (MC member) και ανακοινώσεις σε 

μορφή poster  

[http://www.cost.eu/domains_actions/fa/Actions/FA1206] 

2014 – 2017  FA1306 The quest for tolerant varieties: Phenotyping at plant and cellular 

level (Αναζήτηση ανεκτικών ποικιλιών: Φαινοτύπιση σε επίπεδο φυτού και 

κυττάρου) 

Μέλος της επιτροπής διαχείρισης (MC member) 

[http://www.cost.eu/domains_actions/fa/Actions/FA1306] 
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3.5 Λοιπή Ακαδημαϊκή Δραστηριότητα 

3.5.1 Συμμετοχή σε Διδακτορικές Διατριβές  

1. Συμμετοχή στην Επταμελή Εξεταστική Επιτροπή της διδακτορικής διατριβής της Ιωάννας στο 

Τμήμα Αγροτικής Ανάπτυξης του Δημοκρίτειου Πανεπιστημίου Θράκης. 

ΘΕΜΑ: «Αξιολόγηση της ανάπτυξης αντοχής στα αντιβιοτικά μικροβιακών στελεχών 

απομονωθέντων από περιβαλλοντικά οικοσυστήματα ή κλινικό περιβάλλον» 

2. Συμμετοχή στην Επταμελή Εξεταστική Επιτροπή της διδακτορικής διατριβής του Ρόζου 

Γεωργίου στο Τμήμα Αγροτικής Ανάπτυξης του Δημοκρίτειου Πανεπιστημίου Θράκης. 

ΘΕΜΑ: «Συμβολή στη μελέτη της βιοποικιλότητας και της μικροβιακής αντοχής των στελεχών 

του γένους Lactobacilus που απομονώθηκαν από τα παραδοσιακά τυροκομικά προϊόντα της 

Μυκόνου «κοπανιστή» και «τυροβολιά»» 

3. Συμμετοχή στην Επταμελή Εξεταστική Επιτροπή της διδακτορικής διατριβής της Αναστασίας 

Καργιωτίδου στο Τμήμα Αγροτικής Ανάπτυξης του Δημοκρίτειου Πανεπιστημίου Θράκης. 

ΘΕΜΑ: «Γενεαλογική και μαζική επιλογή για απόδοση σε πληθυσμό φακής υπό συνθήκες 

χαμηλής πυκνότητας και χαμηλών εισροών και η σχέση της έντασης επιλογής με την 

παραγωγικότητα σε σπόρο και το επίπεδο αντοχής των φυτών σε ιούς» 

4. Επιβλέπουσα της διεξαγωγής έρευνας στα πλαίσια διδακτορικής διατριβής από την 

Κουλυμπούδη Λουλουδία (Έναρξη: Νοέμβριος 2017) 

ΘΕΜΑ: «Δημιουργία βελτιωμένων γενοτύπων φασολιoύ (Phaseolus vulgaris) σε συμβίωση με 

επιλεγμένους μικροοργανισμούς εδάφους» 

3.5.2 Συμμετοχή σε Μεταπτυχιακές Διατριβές  

5. Επιβλέπουσα της μεταπτυχιακής διατριβής της Κουλυμπούδη Λουλουδιάς. 

ΘΕΜΑ: «Γενετική ανάλυση πληθυσμών του φυτού Arabidopsis thaliana για αντοχή στον ιό 

PSbMV» 

6. Επιβλέπουσα της μεταπτυχιακής διατριβής της Πολυχρονίδου Νερατζιάς. 

ΘΕΜΑ: «Μοριακή ανάλυση πληθυσμών του φυτού Arabidopsis thaliana για αντοχή στον ιό 

PSbMV» 

7. Επιβλέπουσα της διεξαγωγής έρευνας στα πλαίσια μεταπτυχιακής διατριβής του Ξερίδη 

Παναγιώτη. 

3.5.3 Επιβλέπουσα σε Προπτυχιακές Διατριβές  

8. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από την Βουλγαρίδου Αργυρώ. 

ΘΕΜΑ: «Χωροχρονική μελέτη εμφάνισης ασθενειών της αμπέλου στους νομούς Καβάλας και 

Δράμας» 

9. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από την Τσομπανάκη Χαρά. 
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ΘΕΜΑ: «Οι ασθένειες στις θερμοκηπιακές  καλλιέργειες στην τομάτα και το αγγούρι στην 

ανατολική Κρήτη» 

10. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από την Καρατζά Παναγιώτα. 

ΘΕΜΑ: «Διερεύνηση της αντοχής πληθυσμών του ζιζανίου Lolium rigidum στο diclofop-

methyl» 

11. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τον Ζαμπούνη Πρόδρομο. 

ΘΕΜΑ: «Η καλλιέργεια της ακτινιδιάς στο Νομό Καβάλας: φυτοπαθολογικά προβλήματα και 

αντιμετώπισή τους για τις χρονιές 2012-2013» 

12. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τους Καρασερίδη Γεώργιο, Λεμονάκη 

Κωνσταντίνο και Ούτο Γεώργιο. 

ΘΕΜΑ: «Μελέτη της επίδρασης μικροοργανισμών στην αντοχή σε βιοτική και αβιοτική 

καταπόνηση φυτών πιπεριάς» 

13. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τους Βέργο Νικόλαο και Μάτιο Θεόδωρο. 

ΘΕΜΑ: «Μελέτη της επίδρασης της μυκόρριζας στην αντοχή στο φουζάριο φυτών πιπεριάς» 

14. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από την Καραγιάννη Άννα. 

ΘΕΜΑ: «Φυτοπαθολογικά προβλήματα στη καλλιέργεια της κερασιάς του Νομού Πέλλας το 

έτος 2014» 

15. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τις Μήλιου Χριστίνα και Μπλαχάβα Χριστίνα. 

ΘΕΜΑ: «Διερεύνηση της αντοχής οικοτύπων του Arabidopsis thaliana σε ιό της οικογένειας 

Potyviridae των ψυχανθών» 

16. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τον Μαργαρίτη Εμμανουήλ. 

ΘΕΜΑ: «Βιολογική αποκατάσταση διαταραγμένων εκτάσεων με τη χρήση επιλεγμένων 

φυτών και μικροοργανισμών» 

17. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τον Αφεσιάδη Λάζαρο. 

ΘΕΜΑ: «Μελέτη της επίδρασης σκευάσματος χαρπίνης στον αποικισμό φυτών τομάτας από 

μύκητες που σχηματίζουν θυσανοειδή μυκόρριζα» 

18. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από την Χαρίτογλου Φερενίκη. 

ΘΕΜΑ: «Μελέτη της επίδρασης μικροοργανισμών στην ανάπτυξη αρωματικών φυτών του 

είδους Sideritis sp. ή «τσάι του βουνού»» 

19. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τον Μακρή Γεώργιο. 

ΘΕΜΑ: «Έρευνα που έχει γίνει τα τελευταία δέκα χρόνια σχετικά με την αντιμετώπιση των 

παθογόνων μυκήτων εδάφους που ανήκουν στα γένη «Fusarium» και «Phytophthora»» 

20. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από την Τσούτσα Παναγιώτα. 

ΘΕΜΑ: «Μελέτη της αντοχής διαφορετικών καλλιεργούμενων ποικιλιών βαμβακιού στο 

μύκητα Verticillium dahliae» 
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21. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τους Γιαννακουδάκη Δημήτριο, Θεοδωρίδη 

Μιλτιάδη, Καπινιάρη Νικόλαο και Σπυρίδη Σπυρίδων. 

ΘΕΜΑ: «Μελέτη της επίδρασης μικροοργανισμών στην αντοχή φυτών πιπεριάς σε βιοτική 

καταπόνηση» 

22. Επιβλέπουσα της προπτυχιακής διατριβής από τον Στεργιούλα Ιωάννη. 

ΘΕΜΑ: «Μελέτη της αντοχής του Arabidopsis thaliana σε ιό της οικογένειας Poty» 

3.5.4 Άλλη Ακαδημαϊκή Δραστηριότητα  

23. Πρόεδρος της Οργανωτικής Επιτροπής Διοργάνωσης Διεθνούς Διεπιστημονικής Διημερίδας 

με θέμα «A resilient agriculture serving sustainability in a fluctuating environment» (Μια 

ευέλικτη γεωργία που εξυπηρετεί την αειφορία σε ένα μεταβαλλόμενο περιβάλλον). 

Ορεστιάδα, 2-3 Ιουνίου 2014 

24. Συμμετοχή σε διοικητικά όργανα του Τμήματος Αγροτικής Ανάπτυξης και σε διάφορες 

επιτροπές 
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4. Προσόντα 

4.1 Ερευνητικά Προσόντα 

Ανάπτυξη φυτών σε θάλαμο ή θερμοκήπιο 

Διασταυρώσεις φυτών Arabidopsis 

Εξαγωγή γενετικού υλικού (DNA, RNA) 

Αλυσιδωτή αντίδραση της πολυμεράσης (PCR) 

Αλυσιδωτή αντίδραση της πολυμεράσης πραγματικού χρόνου (Real-Time PCR) 

Προσδιορισμός γενοτύπων μέσω HRM 

Ηλεκτροφόρηση DNA 

Χρήση περιοριστικών ενζύμων 

Εισαγωγή τμημάτων γενετικού υλικού σε βακτηριακούς φορείς 

Παραγωγή διαγονιδιακών φυτών Arabidopsis με τη μέθοδο flower-dipping 

Υβριδισμός μετά από σήμανση με ραδιοϊσότοπα 

Αλληλούχηση γενετικού υλικού 

Μεταφορά DNA από πηκτή αγαρόζης σε στυπόχαρτο (southern blotting) 

Χαρτογράφηση γονιδίων με τη χρήση μοριακών δεικτών 

Διατήρηση και πολλαπλασιασμός υποχρεωτικών παρασίτων (Hyaloperonospora parasitica) 

Διασταύρωση διαφορετικών φυλών του μύκητα Hyaloperonospora parasitica 

Εξαγωγή DNA από σπόρια, πολλαπλασιασμός και αλληλούχηση γονιδιακού υλικού από το μύκητα 

Hyaloperonospora parasitica  

Βομβαρδισμός φύλλων και ριζών Arabidopsis με φορείς έκφρασης γονιδίων για τον έλεγχο της 

αντίδρασης των γονιδίων στους φορείς με γονίδια του φυτού (biolistics) 

Καλλιέργεια βακτηρίων και μόλυνση φύλλων Arabidopsis και καρπών φασολιού με σύριγγα 

(infiltration) 

Απομόνωση βακτηρίων από προσβεβλημένα φύλλα (γύρω από το σημείο της έγχυσης) σε υγρό 

διάλυμα και καλλιέργειας διαφόρων συγκεντρώσεων του διαλύματος σε στερεό υπόστρωμα για 

τη σχεδίαση καμπύλων ανάπτυξης 

4.2 Γνώσεις Υπολογιστή 

Πτυχίο E.C.D.L. Core Syllabus 4.0 στις ενότητες: 

MS WINDOWS XP(GR), MS WORD 2002(GR), MS EXDEL 2002(GR), MS POWERPOINT 2002(GR), MS 

ACCESS 2002(GR), OUTLOOK EXPRESS 6.0 και INTERNET EXPLORER 6.0 

[Πιστοποιητικό (21)] 
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Γνώση του προγράμματος επεξεργασίας εικόνας Photoshop 

Χειρισμός προγραμμάτων του πακέτου προγραμμάτων ανάλυσης αλληλουχιών DNASTAR, όπως 

τα EditSeq, MegAlign, SeqMan και PrimerSelect και προγραμμάτων επεξεργασίας, σύγκρισης και 

ανάλυσης αλληλουχιών (BLAST) 

4.3 Ξένες Γλώσσες 

Αγγλική (άριστη γνώση: κατανόηση, προφορική και γραπτή επικοινωνία) 

4.4 Κριτής σε Διεθνή Περιοδικά 

African Journal of Biotechnology 

Journal of Plant Breeding and Crop Science 

Crop Science 

4.5 Μέλος Επιστημονικών Εταιρειών 

Μέλος του ΓΕΩΤΕΕ (Γεωτεχνικό Επιμελητήριο Ελλάδας) 

Μέλος της Ελληνικής Φυτοπαθολογικής Εταιρείας 

Μέλος της Ελληνικής Επιστημονικής Εταιρείας Γενετικής Βελτίωσης Φυτών 

Μέλος της International Society for Molecular Plant Microbe Interactions 
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5. Δημοσιεύσεις – Ανακοινώσεις 

5.1 Μεταπτυχιακή διατριβή 

Τίτλος διατριβής: «Sequencing analysis of cDNA clones co-segregating with the RPP1 gene cluster 

of Arabidopsis thaliana»  

Περίληψη: Αντικείμενο της διατριβής ήταν η μεταφορά έξι τμημάτων γενετικού υλικού του φυτού 

Arabidopsis thaliana στον φορέα BlueScript® ώστε να είναι εφικτή η αλληλούχησή τους. Το γενετικό 

αυτό υλικό που χρησιμοποιήθηκε είχε νωρίτερα απομονωθεί με τη χρήση ιχνηλατών που 

μοιραζόταν υψηλά ποσοστά ομολογίας με γονίδια αντοχής φυτών σε ασθένειες (μύκητες και 

βακτήρια). Με βάση τις αλληλουχίες των κλώνων αποδείχθηκε ότι αφενός πρόκειται για δύο 

διαφορετικές ομάδες (και ενδεχομένως δύο διαφορετικά γονίδια) και αφετέρου ότι αμφότερες οι 

ομάδες φέρουν ομοιότητες με γονίδια αντοχής σε παθογόνα του τύπου NBS/LRR, όπως έδειξε 

σχετική έρευνα στο Διαδίκτυο. Παράλληλα, έγινε χαρτογράφηση ενός πιθανού γονιδίου αντοχής 

(κλώνος pAT389) στο μύκητα Peronospora parasitica με βάση τόσο νέα στοιχεία όσο και δεδομένα 

από παλαιότερα πειράματα. Η θέση του pAT389 υπολογίστηκε ότι βρίσκεται δίπλα σε ένα γνωστό 

δείκτη χωρίς να μεσολαβούν γενετικοί ανασυνδυασμοί. 

5.2 Διδακτορική διατριβή 

Τίτλος διατριβής: «The genetic and molecular dissection of the RPP2 locus of Arabidopsis thaliana 

accession Columbia that confers resistance to the Peronospora parasitica isolate Cala2» 

Περίληψη: Η διατριβή περιγράφει τη γενετική και μοριακή ανάλυση του γονιαδιακού τόπου RPP2 

του φυτού Arabidopsis thaliana, το οποίο χαρτογραφήθηκε στο χρωμόσωμα 4 της ποικιλίας Col-5 

και το οποίο προσδίδει αντοχή στη φυλή Cala2 του μύκητα Peronospora parasitica. 

Στο πρώτο μέρος της εργασίας έγινε έλεγχος σε ένα πληθυσμό από μεταλλαγμένα φυτά της 

ανθεκτικής στη φυλή Cala2 του μύκητα από την ποικιλία Columbia (gl1) και αναγνωρίστηκαν φυτά 

ευπαθή στο μύκητα. Όταν τα μεταλλαγμένα αυτά φυτά μολύνθηκαν με άλλες φυλές του ίδιου 

μύκητα οι οποίες δεν προσβάλουν την ποικιλία Col-5, τα περισσότερα έδειξαν να διατηρούν την 

αντοχή τους στις περισσότερες φυλές. Μόνο τρία μεταλλαγμένα φυτά (F21.1, F21.4 και F21.5) 

έδειξαν μη αντοχή σε όλες τις φυλές που δοκιμάστηκαν. Τα μεταλλαγμένα φυτά που επιλέχθηκαν 

μέσα από αυτή τη διαδικασία διασταυρώθηκαν με την ποικιλία Col-5, όπως επίσης και με την 

ποικιλία Nd-1, που είναι ευπαθής στη φυλή Cala2 και ήταν γνωστό από τη βιβλιογραφία ότι 

στερείται τον γονιδιακό τόπο RPP2. Η πρώτη γενιά (F1) όλων των διασταυρώσεων ανάμεσα στα 

μεταλλαγμένα φυτά και την ποικιλία Col-5 ήταν ανθεκτική στη φυλή Cala2, υποδεικνύοντας ότι η 

ευαισθησία στην περίπτωση των μεταλλαγμένων φυτών οφείλεται σε υπολειπόμενο γονίδιο. Μια 

κατηγορία μεταλλαγμένων φυτών που διασταυρώθηκαν με την ποικιλία Nd-1 έδωσε ευαίσθητους 

απογόνους στην πρώτη (F1) και δεύτερη (F2) γενιές, υποδεικνύοντας ότι έχουν κάποιο γονίδιο σε 

υπολειπόμενη μορφή ομοίως με την ποικιλία Nd-1. Όταν ένα από τα μεταλλαγμένα αυτά φυτά 

(F24.1) διασταυρώθηκε με τα υπόλοιπα μεταλλαγμένα φυτά, αποκάλυψε τρία ακόμη φυτά (E43.1, 

E45.3 και F26.1) με μεταλλάξεις σε αλληλόμορφα γονίδια. Όταν ένα υποψήφιο γονίδιο, που είχε 

απομονωθεί από την περιοχή όπου χαρτογραφήθηκε ο γονιδιακός τόπος RPP2 δοκιμάστηκε σε 
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στυπόχαρτο με DNA (southern blot) από όλα τα μεταλλαγμένα φυτά, αποκάλυψε μια 

διαφοροποίηση στο φυτό F24.1. Το υποψήφιο γονίδιο, που ονομάστηκε RPP2A, αποδείχθηκε ότι 

σε διαγονιδιακά φυτά του μεταλλαγμένου φυτού F24.1 αποκαθιστά την αντοχή στη φυλή Cala2. 

Στο δεύτερο μέρος της εργασίας, μια συλλογή από 100+ ποικιλίες του φυτού Arabidopsis thaliana 

(προερχόμενες κυρίως από το Ηνωμένο Βασίλειο), η οποία περιλάμβανε φυτά ανθεκτικά και 

ευπαθή στη φυλή Cala2, χρησιμοποιήθηκε για τη μελέτη του γονιδίου RPP2A. Όταν στυπόχαρτα 

με DNA (southern blots) από τις ποικιλίες αυτές υποβλήθηκαν σε πειράματα υβριδισμού με το εν 

λόγω γονίδιο, μία λωρίδα (band) όμοια σε μέγεθος με εκείνη στην ποικιλία Col-5 εμφανίστηκε μόνο 

στις ανθεκτικές ποικιλίες. Οι υπόλοιπες ανθεκτικές ποικιλίες (53%) δεν περιείχαν τέτοια λωρίδα. 

Επίσης, καμία ευπαθής ποικιλία δεν είχε λωρίδα όμοια με της ποικιλίας Col-5. Έγιναν 

διασταυρώσεις μεταξύ των ποικιλιών Col-5, Ws-3 και μιας ομάδας ανθεκτικών ποικιλιών. Γενετική 

και μοριακή ανάλυση των απογόνων στη δεύτερη (F2) γενιά, έδειξε ότι ανθεκτικές ποικιλίες που 

περιείχαν μια λωρίδα για το γονίδιο RPP2A φέρουν τον αντίστοιχο γονιδιακό τόπο, ενώ ανθεκτικά 

φυτά χωρίς αυτή τη λωρίδα δεν έχουν γονίδιο αλληλόμορφο  με το υπό μελέτη γονίδιο. 

Αλληλούχηση του γονιδίου αυτού από τέσσερεις ανθεκτικές ποικιλίες (Fe-0, Per-0, Siz-1 και Su-1) 

έδειξε ότι αντίστοιχες πρωτεΐνες παρουσιάζουν μεγάλο ποσοστό ομοιότητας (>90%) με την 

πρωτεΐνη RPP2A από την ποικιλία Col-5. 

Στο τρίτο μέρος της εργασίας μελετήθηκε ο ρόλος που πιθανόν να έχουν στην αντοχή στη φυλή 

Cala2 τρία «υποψήφια» γονίδια που βρίσκονται στην περιοχή όπου χαρτογραφήθηκε ο γονιδιακός 

τόπος RPP2 και βρίσκονται δίπλα στο γονίδιο RPP2A στο τέταρτο χρωμόσωμα της ποικιλίας 

Columbia. Τα πιθανά αυτά γονίδια, που ονομάστηκαν X, Y και Z, αποκαλυφτήκαν κατά τη διάρκεια 

του προγράμματος αλληλούχησης του φυτού Arabidopsis και ανήκουν στην ίδια κλάση γονιδίων 

αντοχής φυτών σε ασθένειες με το γονίδιο RPP2A, δηλαδή την TIR-NBS-LLR. Παρατηρήθηκε ότι 

όταν το γονίδιο RPP2A εισήχθη σε μία ευπαθή ποικιλία του Arabidopsis (τη Ler-1) και δύο φυτά 

γενιάς F9 από τη διασταύρωση Col-5 x Nd-1, δεν κατάφερε να αποκαταστήσει την αντοχή στη φυλή 

Cala2. Αυτό ήταν απόδειξη ότι το RPP2A δεν είναι το μοναδικό στοιχείο που αυτά τα φυτά 

χρειάζονται για να επανακτήσουν την αντοχή. Προϊόντα από την αλυσιδωτή αντίδραση της 

πολυμεράσης από τα τρία πιθανά γονίδια δοκιμάστηκαν σε πειράματα σε στυπόχαρτο με DNA από 

τα μεταλλαγμένα φυτά, δυστυχώς όμως δε διαπιστώθηκαν αλλαγές. Αντίθετα, όταν τα πειράματα 

υβριδισμού δοκιμάστηκαν σε στυπόχαρτο με DNA από τις διάφορες ποικιλίες του φυτού 

Arabidopsis, έδειξαν ότι ανθεκτικές ποικιλίες με λωρίδα όμοια με την ποικιλία Col-5 για το γονίδιο 

RPP2A, έχουν μια λωρίδα για το γονίδιο Υ (σε όλες τις περιπτώσεις) και μία για το γονίδιο Z (στο 

92% των περιπτώσεων). Μερικές ευπαθείς ποικιλίες επίσης είχαν την ίδια λωρίδα για τα X και Y, 

αλλά όχι η ποικιλία Ler-1. Μια ευπαθής ποικιλία στη φυλή Cala2, η Edi-2 που έφερε τις λωρίδες 

για τα Y και Ζ τροποποιήθηκε γενετικά με το RPP2A, παρόλα αυτά τα διαγονιδιακά φυτά που 

προέκυψαν παρέμεναν ευπαθή, οπότε ο ρόλος των Y και Ζ δεν εξακριβώθηκε. 

Ετεροαναφορές: 2 

5.3 Δημοσιεύσεις σε περιοδικά με κριτές 

5.3.1. Tör, M., Gordon, P., Cuzick, A., Eulgem, T., Sinapidou, E., Mert-Türk, F., Can, C.,  Dangl, J.L. and 

Holub, E.B., 2002. Arabidopsis SGT1b is required for defense signaling conferred by several downy 

mildew resistance genes. Plant Cell, 14: 993-1003 
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Impact factor: 9.251, Ετεροαναφορές: 158 

5.3.2. Sinapidou, E., Williams, K., Bahkt, S., Tor, M., Crute, I.R., Bittner-Eddy, P.D. and Beynon, J.L., 

2004. The RPP2 locus of Arabidopsis accession Col-5 contains at least two genes required for isolate 

specific recognition of Peronospora parasitica isolate Cala2. Plant Journal 38: 898-909 

Impact factor: 6.582, Ετεροαναφορές: 96 

5.3.3. Forsyth A., Mansfield J.W., Grabov N., Sinapidou E., de Torres M., Grant M., 2010. Genetic 

dissection of basal resistance to Pseudomonas syringae pv. phaseolicola in accessions of 

Arabidopsis. Molecular Plant-Microbe Interactions, 23: 1545-1552 

Impact factor: 4.307, Ετεροαναφορές: 34 

5.3.4. Greveniotis V., Fasoula V.A., Papadopoulos I.I., Sinapidou  E., Tokatlidis, I.S., 2012.  The 

development of highly-performing open-pollinated maize lines via single-plant selection in the 

absence of competition. Australian Journal of Crop Science, 6: 1448-1454 

Impact factor: 0.336, Ετεροαναφορές: 1 

5.3.5. Kargiotidou A., Chatzivassiliou E., Tzantarmas C., Sinapidou E., Papageorgiou A.,  Skaracis G.N., 

Tokatlidis I.S., 2013. Selection at ultra-low density identifies plants escaping virus infection and leads 

towards high-performing lentil (Lens culinaris L.) varieties. The Journal of Agricultural Science, 

2013:1-10  

Impact factor: 2.898, Ετεροαναφορές: 9 

5.3.6. Gekas F., Pankou C., Mylonas I., Ninou E., Sinapidou E., Lithourgidis A., Papathanasiou F., 

Petrevska J.K., Papadopoulou F., Zouliamis P., Tsaprounis G., Tokatlidis I. and Dordas C. ,2013.  The 

use of chlorophyll meter readings for the selection of maize inbred lines under drought stress. World 

Academy of Science, Engineering and Technology, International Journal of Biological, Food, 

Veterinary and Agricultural Engineering, 7(8): 472-476. 

Ετεροαναφορές: 2 

5.4 Κεφάλαια σε βιβλία μετά από κρίση 

5.4.1. Sinapidou E. and Tokatlidis I.S., 2011. Genetic mechanisms enhancing plant biodiversity.  In 

E. Lichtfouse (ed.) Genetics, Biofuels and Local Farming Systems, Sustainable Agriculture Reviews 

7, Springer, Netherlands, p.51-86. (DOI 10.1007/978-94-007-1521-9_3) 
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